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STRESZCZENIE
 

 

rozpoznawanych w tej grupie wiekowej

limfoblastyczna z BCP-

precyzyjna 

BCP-ALL charakteryzuje 

NGS, aCGH, czy SNP zidentyfikowano aberracje genetyczne w kluczowych dla rozwoju 

mutacji w genach CRLF2, JAK oraz IKZF1 

choroby. Mutacje JAK 

CRLF2. S

Doniesienia na

znaczenia rokowniczego mutacji JAK i 

 

Cel pracy 

JAK u dzieci 

z BCP- CRLF2 

 JAK 

mutacji na przebieg kliniczny, odpowied  na stosowane leczenie, uzyskanie 

-ALL. 

 

w   2016 BCP-

CRLF2 

w kierunku mutacji 
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punktowych w genach JAK. 

-

CRLF2 2- 2

w  k kostny 

pobrany w momencie rozpoznania choroby. Badanie 

 oraz badania genetyczne przeprowadzone 

w Pracowni Immunopatologii i Genetyki Kliniki Pediatrii, Onkologii, Hematologii 

i Diabetologii I  w ramach projektu 

badawczego Wieloczynnikowe molekularne profilowanie ostr

limfoblastycznej BCR-ABL1-like

Bioetycznej. Przeprowa

z BCP-ALL JAK2 

ono w programie SAS Enterprise Guide. Wszystkie wnioski 

przeprowadzono na poziomie  

 

Wyniki 

W grupie 432 dzieci z BCP- CRLF2 na powierzchni 

CRLF2 

Downa. Mutacje JAK2 

CRLF2

JAK2

kinazowej (T875A, T875N). 

z grupy JAK2+ byli rupy JAK2- (p = 0,03). W 

- 

(p = 0,048). Z

(p = 0,00043)

CRLF2- 

(p = 0,005). 
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MLL, BCR/ABL, TEL/AML) 

w 

oceniano w 8. dobie leczenia, 

poziom MRD w 15. i 33. dobie leczenia. 

w  

- i CRLF2+ 

(p = 0,004 - 

CRLF2+ (p = 0,019). - 

- p = 0,036, dziewczynki 

p = 0,04). W grupie SR oraz IR dzieci CRLF2- 

dzieci CRLF2+ (SR p = 0,034, IR p = 0,036) - 

(SR p = 0,024, IR p = 0,047). 

   grupami. 

Z 

od < 0,1%,  0,1% i  10% oraz 

> 10%. 

CRLF2-, JAK2- i JAK2+ (p = 0,022), CRLF2- i CRLF2+ (p = 0,0003)

- i JAK2- (p = 0,016) - 

  w zakresie  0,1% i  10%, jak i > 10%, natomiast 

- < 0,1%. 

niekorzystnych  

 

Wnioski 

Przedstawione w pracy wyniki nie 

z mutacjami JAK2 

kowani do grupy 

standardowego ryzyka. Nie wykazano, aby mutacje JAK2 

na -

 aby 

BCP-ALL u 

 

 


